研究组工作介绍

研究组主要从事功能蛋白质组学和生物信息学研究

其研究目标主要是利用蛋白质组学技术和生物信息来研究运动细胞(尤其是癌细胞)在运动过程中, 以及神经细胞在神经生长过程中形态变化的信号转导及控制机理. 遗传发育所正在引进的中国科学院“百人计划”——汪迎春博士即将领导该研究组的工作。 
汪迎春博士1994年获兰州大学生态学与环境生物学学士；1997年获中科院遗传所遗传学硕士；2003年获Iowa State University遗传学, 生物信息学与计算生物学双专业博士(Co-Major). 2003-2006年，为The Scripps Research Institute 免疫系博士后；2006－2008年，为University of California, San Diego病理系及癌症研究中心博士后；2008－2009年，为University of California, San Diego病理系Assistant Project Scientist。他将于2009年11月到位工作.

 汪博士回国后将开展的主要研究方向是细胞的运动机制和癌细胞的入侵和转移机制.
研究内容：利用现代质谱技术研究控制细胞运动的关键信号, 并应用生物信息学和分子生物学对这些信号进行进一步功能研究.
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