高等植物的抗逆生理及发育生物学研究组简介

高等植物的抗逆生理及发育生物学研究组将于今年秋季完成组建工作，该研究组负责人将由“百人计划”引进人才——刘西岗博士担任。他将于2012年秋季全职到位工作，受聘研究员、博士生导师，并领导科研团队开展研究工作。 

刘西岗博士于1997年获河北师范大学生物系学士学位；2004年获河北师范大学博士学位；2004-2007年于北京生命科学研究所从事博士后研究工作；2007-2012年秋于美国加州大学河滨分校植物系从事博士后及助理研究员工作。

研究领域：
刘西岗博士领导的课题组研究方向是高等植物的抗逆生理及发育生物学。主要包括植物花器官形成中干细胞的维持和分化的分子机制；植物根系的发育及抗逆基因的克隆及功能研究。目的为揭示植物花器官发育中干细胞调控及分化的分子机制以及植物根系发育过程中逆境反应的分子机制，最终通过遗传转化培育高产抗逆的作物新品种。
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